[bookmark: OLE_LINK19]Supplementary Table. 6. Effect of HSP SNPs on gene expression (cis-eQTL) in whole blood (https://www.eqtlgen.org/cis-eqtls.html)
	SNP
	Gene expressed
	Z-score
	P value
	FDR

	[bookmark: _Hlk160113971]rs1043618
HSPA1A
(G/C)
	HLA-DRB5
	↓(-31.0505)
	1.12×10-211
	<0.05

	
	C4B
	↑(24.6963)
	1.17×10-134
	<0.05

	
	LY6G5C
	↓(-23.8935)
	3.57×10-126
	<0.05

	
	HSPA1B
	↓(-15.2759)
	1.11×10-52
	<0.05

	
	C6orf48
	↓(-14.4966)
	1.27×10-47
	<0.05

	
	CYP21A1P
	↓(-13.1402)
	1.94×10-39
	<0.05

	
	HLA-DRB6
	↓(-13.1111)
	2.84×10-39
	<0.05

	
	CSNK2B
	↑(12.6476)
	1.15×10-36
	<0.05

	
	LY6G5B
	↓(-11.9827)
	4.37×10-33
	<0.05

	
	AIF1
	↓(-11.9534)
	6.22×10-33
	<0.05

	
	HLA-DQB1-AS1
	↓(-11.6915)
	1.41×10-31
	<0.05

	
	DDAH2
	↓(-11.3679)
	6.04×10-30
	<0.05

	
	CYP21A2
	↑(10.9204)
	9.21×10-28
	<0.05

	
	HSPA1L
	↓(-9.7603)
	1.67×10-22
	<0.05

	
	C4A
	↓(-9.1168)
	7.74×10-20
	<0.05

	
	HLA-C
	↑(9.1096)
	8.27×10-20
	<0.05

	
	CCHCR1
	↑(9.0882)
	1.01×10-19
	<0.05

	
	VARS2
	↓(-8.1535)
	3.53×10-16
	<0.05

	
	PRRC2A
	↓(-7.7581)
	8.61×10-15
	<0.05

	
	VWA7
	↓(-7.5709)
	3.70×10-14
	<0.05

	
	HCG22
	↓(-6.9368)
	4.01×10-12
	<0.05

	
	HLA-DQB1
	↓(-6.5237)
	6.85×10-11
	<0.05

	
	LSM2
	↓(-6.4812)
	9.10×10-11
	<0.05

	
	PPT2
	↑(6.4178)
	1.38×10-10
	<0.05

	
	PBX2
	↓(-6.3836)
	1.73×10-10
	<0.05

	
	TNXA
	↓(-6.2749)
	3.50×10-10
	<0.05

	
	HCG27
	↑(6.2057)
	5.45×10-10
	<0.05

	
	XXbac-BPG248L24.11
	↑(6.1676)
	6.93×10-10
	<0.05

	
	APOM
	↓(-6.0781)
	1.22×10-9
	<0.05

	
	C2
	↑(5.8076)
	6.34×10-9
	<0.05

	
	AGER
	↑(5.7895)
	7.06×10-9
	<0.05

	
	DOM3Z
	↓(-5.6022)
	2.11×10-8
	<0.05

	
	HLA-DRA
	↑(5.3229)
	1.02×10-7
	<0.05

	
	STK19P
	↑(5.2638)
	1.41×10-7
	<0.05

	
	TNF
	↓(-4.9918)
	5.98×10-7
	<0.05

	
	MICB
	↑(4.8166)
	1.46×10-6
	<0.05

	
	XXbac-BPG299F13.16
	↑(4.5519)
	5.32×10-6
	<0.05

	
	HLA-DQA1
	↓(-4.4172)
	9.99×10-6
	<0.05

	
	DDX39B
	↓(-4.3379)
	1.44×10-5
	<0.05

	rs4926222
DNAJB1 (A/G)
	GIPC1
	↑(18.0544)
	7.31×10-73
	0

	
	PKN1
	↓(-12.255)
	1.58×10-34
	0

	
	EMR2
	↑(8.4098)
	4.11×10-17
	0

	
	DNAJB1
	↑(5.5535)
	2.80×10-8
	<0.05

	rs13161158
HSPA4 (T/C)
	AFF4
	↑(7.2197)
	5.21×10-13
	0

	
	HSPA4
	↑(6.2315)
	4.62×10-10
	0

	
	SLC22A5
	↑(6.2054)
	5.46×10-10
	0

	
	LEAP2
	↓(-4.494)
	6.98×10-6
	<0.05

	
	SLC22A4
	↑(4.2745)
	1.92×10-5
	<0.05

	rs910652
HSPA12B (T/C)
	C20orf27
	↓(-17.7964)
	7.51×10-71
	0

	
	CDC25B
	↑(12.5327)
	4.95×10-36
	0

	
	HSPA12B
	↑(8.1087)
	5.12×10-16
	0

	
	PANK2
	↓(-4.3672)
	1.26×10-5
	<0.05

	rs7189628
DNAJA2 (C/T)
	RP11-169E6.1
	↓(-7.9132)
	2.51×10-15
	0

	
	NETO2
	↑(7.0376)
	1.96×10-12
	0

	
	DNAJA2
	↓(-5.6849)
	1.31×10-8
	<0.05

	
	PHKB
	↓(-4.995)
	5.88×10-7
	<0.05

	
	GPT2
	↑(4.5014)
	6.75×10-6
	<0.05

	rs753856
HSPA6 (C/G)
	RP11-5K23.3
	↑(26.7411)
	1.57×10-157
	0

	
	FCGR2B
	↓(-15.4623)
	6.22×10-54
	0

	
	FCGR2A
	↑(6.2304)
	4.65×10-10
	0

	
	FCRLB
	↓(-5.9836)
	2.18×10-9
	<0.05

	
	RP11-122G18.5
	↓(-4.6411)
	3.46×10-6
	<0.05

	
	FCGR2C
	↑ (4.3926)
	1.12×10-5
	<0.05


cis-eQTL, cis-expression quantitative trait locus; FDR, false discovery rate; HSP, heat shock protein; SNP, single nucleotide polymorphism.
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